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1. DESCRIPCION DE LA ASIGNATURA

Grado: Ingenieria Informatica en Sistemas de Informacion

Doble Grado:

Asignatura: Bioinformatica

Moédulo: M9: Complementos Optativos Comunes a los titulos de Grado
en Ingenieria Informatica

Departamento: Deporte e Informatica

Ano académico:

2014-2015

Semestre: Segundo semestre
Créditos totales: 6
Curso: 3°
Caracter: Optativa
Lengua de imparticion: Espaiiol
Modelo de docencia: | C1
a. Ensefianzas Basicas (EB): 50%

b. Ensefianzas de Practicas y Desarrollo (EPD): | 50%

¢. Actividades Dirigidas (AD):
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2. EQUIPO DOCENTE

2.1. Responsable de la asignatura Norberto Diaz Diaz

2.2. Profesores

Nombre: Norberto Diaz Diaz

Centro: Escuela Politécnica Superior
Departamento: Deporte e Informatica

Area: Lenguajes y Sistemas Informaticos
Categoria: Colaborador Nivel 2

Horario de tutorias:

Por determinar.

Numero de despacho:

11.1.18

E-mail:

ndiaz@upo.es

Teléfono:

9549 77368
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Nombre: Francisco Gomez Vela

Centro: Escuela Politécnica Superior
Departamento: Departamento de Deportes e Informatica
Area: Area de Lenguajes y Sistemas Informaticos
Categoria: Profesor Sustito Interino

Horario de tutorias:

Numero de despacho: | 23.1.48

E-mail: fgomez@upo.es

Teléfono: 9549 77868

3. UBICACION EN EL PLAN FORMATIVO

3.1. Descripcion de los objetivos

La presente asignatura tiene el objetivo fundamental la introduccion al alumnado en la
nueva ciencia interdisciplinar denominada Bioinformatica desde el punto de vista de las
ciencias de la computacion. Asi, se expondra las demandas en el campo de la
Bioinformética y como un Ingeniero Informatico puede apoyar en su resolucion.

3.2. Aportaciones al plan formativo

La presente asignatura se enmarca en el modulo "Complementos Optativos Comunes a
los titulos de Grado en Ingenieria Informatica ". Dentro de este ambito, proporcionara a
los alumnos un primer contacto con la Bioinformatica. Gracias a ello, el alumno

adquirira conocimientos sobre la aplicacion de las nuevas tecnologias en los campos de
la Gendmica y Protedmica, principalmente.

3.3. Recomendaciones o conocimientos previos requeridos

Es recomendable que el alumno haya superado la asignatura "Estructura de Datos” de
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segundo curso, ya que en el transcurso de la asignatura se desarrollaran diferentes
aproximaciones basadas en conceptos adquiridos en la misma.

4. COMPETENCIAS

4.1 Competencias de la Titulacion que se desarrollan en la asignatura

4.1.1. Capacidad para concebir, desarrollar y mantener sistemas, servicios y
aplicaciones informdticas empleando los métodos de la ingenieria del software como
instrumento para el aseguramiento de su calidad (Competencia GS5).

4.1.2. Capacidad para comprender y dominar los conceptos basicos de matematica
discreta, logica, algoritmica y complejidad computacional, y su aplicacion para la
resolucion de problemas propios de la ingenieria (Competencia EB3).

4.1.3. Conocimiento de la estructura, organizacion, funcionamiento e interconexion de

los sistemas informaticos, los fundamentos de su programacion, y su aplicacion para la
resolucion de problemas propios de la ingenieria(Competencia EBY).

4.2. Competencias del Modulo que se desarrollan en la asignatura
4.2.1. Capacidad para analizar, disefar, construir y mantener aplicaciones de forma

robusta, segura y eficiente, eligiendo el paradigma y los lenguajes de programacion mas
adecuados (Competencia ECS).

4.3. Competencias particulares de la asignatura
4.3.1. Capacidad de analizar y modelar procesos abstractos complejos.

4.3.2. Capacidad de integrar soluciones tecnologicas para satisfacer las necesidades en
otras areas de conocimiento.
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5. CONTENIDOS DE LA ASIGNATURA (TEMARIO)

BLOQUE L. Introduccién
1. Introduccion a la Biologia
2. Introduccion a la Bioinformatica

BLOQUE II. Genémica
1. Expresion Genética. Micorarrays
2. Técnicas de analisis de datos de expresion genética.
3. Analisis funcional e interpretacion biologica

BLOQUE III. Proteémica
1. Problemas en la Protedmica
2. Prediccion de Estructura de Proteinas

BLOQUE III. Nuevos desafios
1. Lipidomics
2. Transcriptomics

6. METODOLOGIA Y RECURSOS

Los contenidos de la asignatura se articularan empleando dos tipos fundamentales de
sesiones: sesiones de Ensefianzas Basicas (EB) y sesiones de Ensefianzas Practicas de
Desarrollo (EPD).

Por una parte, las sesiones de EB consistiran en clases magistrales en las que se
introduciran los conceptos fundamentales dentro del ambito de la asignatura. Ademas
del empleo de la formula de clase magistral se permitird la discusion y debate en su caso
de tal forma que se trabaje el enfoque critico y la reflexion de los alumnos con respecto
a los objetivos de la asignatura. En las sesiones de EB se ofrecera como recurso
documentacion sobre la materia tratada en cada una.

Las sesiones de EPD permitirdn a los alumnos articular los conceptos vistos en las
sesiones de EB. De una forma practica los alumnos tendran contacto directo con
diferentes herramientas y aproximaciones bioinformaticas, teniendo ocasion de
profundizar en el andlisis de datos émicos. Dado que en este tipo de sesiones los grupos
seran reducidos, se propiciara el contacto personal y directo entre alumno y docente,
facilitando asi el seguimiento de la evolucion del alumnado y un apoyo mas directo de
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éste. Estas sesiones, ademas. propiciaran, orientaran y potenciaran el trabajo auténomo
del alumno. En las sesiones de EPD esté disponible, con suficiente antelacion, un guion
de practicas como recurso principal para el desarrollo de tanto del trabajo presencial
como del no presencial.

Finalmente, se ha de destacar que se empleard una plataforma web (WebCT) como
recurso principal de la asignatura. En esta plataforma se agruparan todos los materiales
proporcionados al alumno, se publicaran los avisos relativos a cuestiones relacionadas
con la asignatura, la entrega no presencial de trabajos, asi como dara soporto a los foros
de discusion tanto para coordinacion de alumnos, tutoria de pares y realizacion virtual
de distintos de tipos de actividades.
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7. EVALUACION

CONVOCATORIA DE JUNIO:

La asignatura se evaluara empleando un modelo de evaluacion continua.

Las evaluacion medird la asimilacion de los conceptos impartidos tanto en las sesiones
de EB como en las EPD, teniéndose en cuenta, ademas, la participacion del alumno
durante las diversas actividades desarrolladas en la asignatura.

La prueba de evaluacion de ensefianzas bésicas y de practicas se realizaran mediante el
seguimiento del trabajo presencial y auténomo realizado durante las sesiones practicas y
el desarrollo de uno o varios trabajos.

De esta forma, habrd dos trabajos evaluables. Uno, con un peso del 75%, relacionado
con los problemas propuestos por parte del profesorado. Otro, con un peso del 25%, que
sera un trabajo propuesto por el alumno relacionado que profundice en algunos de los
conceptos visto en la asignatura.

CONVOCATORIA DE RECUPERACION:

Los estudiantes que no superen alguna de las dos partes de la asignatura en la
convocatoria de curso anteriormente descrita, dispondran de una convocatoria de
recuperacion de curso en el mes de junio/julio para evaluarse de la parte no superada.

8. BIBLIOGRAFIA GENERAL

1. Introduction to Machine Learning and Bioinformatics. Suhmita Mitra, Sujay Datta,
Theodore Perkins, and George Michailidis. Editorial CRC Press. ISBN

2. Introduction to Bioinformatics (3rd Edition). Arthur M. Lesk. Editorial Oxford
University Press. ISBN 978-0-19-920804-3

3. Similitud Funcional de Genes basada en Conocimiento Biolodgico. Norberto Diaz
Diaz. Tesis Doctoral. ISBN 84-615-7289-0
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