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Contexto

- Linea de investigacion: Bioinformatica.

- Tema: Analisis Inteligente de Datos Biologicos y
Biomedicos
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Tareas

- Diseno e implementacion de algoritmos para el analisis
inteligente de datos de expresion genica (DNAChips/
Microarrays) en tareas de:

- Generacion de Redes de Genes
- Agrupamiento (Clustering/Biclustering)
- Prediccion - Clasificacion.
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Tareas
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- Diseno de Experimentacion -
- Busqueda de Datos NPy =0~ o, w‘“‘”"
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- GO (Gene Ontology) R

- KEGG (Kyoto Encyclopedia of Genes and Genomes)
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- Interpretacion de resultados
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Tareas

- Computacion para Neurociencia (Dado un Genoma)

1. Buscar secuencias de recombinacidon con unas caracteristicas
concretas.

2. Examinar las anotaciones de las secuencias (anotaciones
estructurales)

Dénde estan las secuencias - Qué genes hay en medio

4. Mirar qué anotaciones funcionales poseen tales genes
(Caracteristicas neuronales)

the Gene Ontolvogy
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le sequence in free or FASTA format are accepted. Multiple sequences have to be entered only in FASTA format.




