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Contexto

- El proyecto se desarrollara en el seno del grupo de
investigacion TIC 200: Sistemas Inteligentes y Mineria de

Datos.

- Linea de investigacion: Bioinformatica.

- Tema: Analisis de datos de expresion génica
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Tareas

- Diseno e implementacion de algoritmos para el analisis
inteligente de datos de expresion genica (DNAChips/
Microarrays) en tareas de:

- Generacion de Redes de Genes
- Agrupamiento (Clustering/Biclustering)
- Prediccion - Clasificacion.
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Tareas

- Diseno de Experimentacion >
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- GO (Gene Ontology) oo @ O @t
- KEGG (Kyoto Encyclopedia of Genes and Genomes)

- DAVID Bioinformatics Database
K Evcm Encﬁ;'opedia of G O
[ enesdan enomes -

the Gene Ontology

- Interpretacion de resultados




