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Parte A. DATOS PERSONALES [ Fecha del CVA 13/10/2022 |
Nombre y apellidos Antonio J. Pérez Pulido
DNI/NIE/pasaporte 75018541Q Edad |46 afios

WoS Researcher ID (*) K-3384-2012

NUm. identificacion

SCOPUS Author ID(*)
Open Researcher and Contributor 1D
(ORCID) **

del/de la

investigador/a 0000-0003-3343-2822

(*) Al menos uno de los dos es obligatorio
(**) Obligatorio

A.l. Situacién profesional actual

Organismo Universidad Pablo de Olavide

Dpto./Centro Biologia Molecular e Ingenieria Bioguimica

Direccién Ctra/ de Utrera, Km. 1 (Sevilla)

Teléfono 954 348 652 / 651474616 | correo electrénico | ajperez@upo.es

Categoria profesional Profesor Titular de Universidad | Fecha inicio |1/10/2007

Palabras clave 451599 Bioinformatica

A.2. Formacién académica (titulo, institucion, fecha)

Licenciatura/Grado/Doctorado Universidad Ao
Doctor en Biologia Universidad de Malaga 2003
Licenciatura en Biologia Universidad de Jaén 1998

A.3. Indicadores generales de calidad de la produccion cientifica (véanse instrucciones)
- Sexenios de investigacion: 3 (2007, 2013, 2019)

- Tesis dirigidas en los ultimos 10 afios: 2 (y 2 mas a finalizar en 2023)

- Citas totales: Web of Science = 576

- Promedio citas/afio en los ultimos 5 afios: 30

- Publicaciones totales en el primer cuartil Q1: 36

- Indice-h: 14

Parte B. RESUMEN LIBRE DEL CURRICULUM (méximo 3500 caracteres, incluyendo
espacios en blanco)

Licenciado en Biologia y doctorado con tesis de desarrollo de herramienta bioinformética
para la prediccion de funcion en proteinas (AnaGram). Estancia de 2 meses en el “European
Molecular Biology Laboratory” (EMBL) con beca EMBO y contrato postdoctoral en el Instituto
Nacional de Bioinformatica (INB), en que trabajé en un grupo de desarrollo de herramientas
web de integracién en bioinformatica. Durante 7 afios, profesor de un master de
Bioinformatica online de la Universidad Internacional de Andalucia (UNIA) y desde 2007
profesor a tiempo completo de la Universidad Pablo de Olavide (UPO), con linea de
investigacion en mineria de datos, anotacion de secuencias biol6gicas a escala 6mica, y
analisis de secuencias ligadas a enfermedades humanas, en esta Ultima con trabajos
publicados en enfermedades genéticas raras y enfermedades infecciosas (Atrofia Muscular
Espinal, Tay-Sachs, SIDA e infecciones nosocomiales). Especialmente interesado en el
desarrollo de herramientas bioinforméticas para la anotacion estructural y funcional de
genomas (http://www.bioinfocabd.upo.es/node/5), y su aplicaciébn para el estudio de
problemas biolégicos especificos, especialmente relacionados con enfermedades. En este
campo ha publicado diversos articulos, y dirigido decenas de trabajos fin de master y 2 tesis
doctorales (2 actualmente en marcha). En la actualidad trabajando en el uso de
supercomputacion, siendo director del Centro de Calculo Cientifico de la UPO (C3UPO) que
gestiona un cluster de més 1.500 nucleos de célculos. En docencia, director de un master de
Biotecnologia Sanitaria durante hace 10 afios, y director de un diploma y un master no oficial
online de Analisis Bioinformatico, ambos en la UPO. Paciente de AME tipo Ill. Grupo
UPOBioinfo (mas informacibn y herramientas bioinformaticas  desarrolladas):

http://www.bioinfocabd.upo.es


http://www.bioinfocabd.upo.es/

Parte C. MERITOS MAS RELEVANTES (ordenados por tipologia)

C.1. Publicaciones

1

. Vicencio J, Sanchez-Bolafios C, Moreno-Sanchez I, Brena D, Vejnar CE, Kukhtar D,

Ruiz-Lépez M, Cots-Ponjoan M, Rubio A, Melero NR, Crespo-Cuadrado ], Carolis C,
Pérez-Pulido A], Girdldez AJ, Kleinstiver BP, Cerén J, Moreno-Mateos MA (2022)
Genome editing in animals with minimal PAM CRISPR-Cas9 enzymes. Nature
Communications, 13(1):2601 (author 12/17; IF 14.92; Q1/D1).

. Rubio A, Jimenez ], Pérez-Pulido Al (2022) Assessment of selection pressure exerted

on genes from complete pangenomes helps to improve the accuracy in the
prediction of new genes. Briefings in Bioinformatics, 23(2):bbac010 (author 3/3; IF
11.62; Q1/D1).

. Pérez-Pulido AJ*, Asencio-Cortés G, Brokate-Llanos AM, Brea-Calvo G, Rodriguez-

Grifiolo R, Garzon A*, Muiioz MJ (2020) Serial co-expression analysis of host factors from
SARS-CoV viruses highly converges with former high-throughput screenings and proposes
key regulators and co-option of cellular pathways. Briefings in Bioinformatics, 22(2):1038-
1052 (author 1/7; IF 8.990; Q1/D1).

. Labrador-Herrera G, Pérez-Pulido AJ, Alvarez-Marin R, Casimiro-Soriguer CS, Cebrero-

Cangueiro T, Smani Y, Hasman H, Pachén J*, Pachdn-lbafez ME (2020) Virulence role of
the outer membrane protein CarO in carbapenem-resistant Acinetobacter baumannii.
Virulence, 11(1):1727-1737 (author 2/9; IF 5.542; Q1/D1).

. Casimiro-Soriguer CS, Rigual MM, Brokate-Llanos AM, Mufioz MJ, Garzén A*, Pérez-

Pulido AJ*, Jimenez J* (2020) Using AnABlast for intergenic SORF prediction in the C.
elegans genome. Bioinformatics; 36(19):4827-4832 (author 6/7; IF 5.610; Q1/D1).

. Casimiro-Soriguer CS, Rubio A, Jimenez J, Pérez-Pulido AJ* (2020) Ancient evolutionary

signals of protein-coding sequences allow the discovery of new genes in the Drosophila
melanogaster genome. BMC Genomics; 5;21(1):210 (author 4/4; IF 3.594; Q1).

. Rubio A, Mier P, Andrade-Navarro MA, Garzon A, Jiménez J, Pérez-Pulido AJ* (2020)

CRISPR sequences are sometimes erroneously translated and can contaminate public
databases with spurious proteins containing spaced repeats. Database; Volume 2020,
baaa088 (author 5/5; IF 2.593; Q1).

. Mangas EL, Rubio A, Alvarez-Marin R, Labrador-Herrera G, Pachon J, Pachon-lbafez

MA, Divina F, Pérez-Pulido AJ* (2019) Pangenome of Acinetobacter baumannii uncovers
two groups of genomes, one of them with genes involved in CRISPR/Cas defence systems
associated with the absence of plasmids and exclusive genes for biofilm formation.
Microbial Genomics; 5(11): e000309 (author 6/6; IF 4.632; Q1).

. Bullon P, Castejon-Vega B, Roman-Malo L, Jimenez-Guerrero MP, Cotan D, Forbes-

Hernandez TY, Varela-Lépez A, Pérez-Pulido AJ, Giampieri F, Quiles JL, Battino M,
Sanchez-Alcazar JA, Cordero MD* (2018) Autophagic dysfunction in patients with
Papillon-Lefévre syndrome is restored by recombinant cathepsin C treatment. J Allergy
Clin Immunol.; 142(4):1131-1143.e7 (author 8/13; IF 14.110; Q1/D1).

10. Casimiro-Soriguer CS, Mufioz-Mérida A, Pérez-Pulido AJ* (2017) Sma3s: a universal

tool for easy functional annotation of proteomes and transcriptomes. Proteomics. 17(12)
(author 3/3; IF 3.532; Q1).
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C.2. Proyectos

1. Estudio del CRISPRoma del grupo ESKAPE de bacterias de interés clinico y su relacién
con genes de la propia bacteria. Proyectos I1+D+i, Junta de Andalucia. IP: Antonio J. Pérez
Pulido. 2021. 70.000 EUR. Ref: PY20_00871.

2. Estudio de sistemas CRISPR-Cas del grupo ESKAPE de bacterias
(CRISPROMESKAPE). Retos I+D+i, Ministerio de Ciencia e Innovacion. IP: Antonio J.
Pérez Pulido. 2021. 48.400 EUR. Ref: PID2020-114861GB-100.

3. Blusqueda de nuevos compuestos contra la Atrofia Muscular Espinal capaces de
mantener niveles altos de la proteina SMN (I Ayudas de Investigacion). Asociacién
GaliciAME. IP: Antonio J. Pérez Pulido and Manuel Mufioz Ruiz (Universidad Pablo de
Olavide). 2019. 20.000 EUR.

4. Ampliacion del Cluster de Computaciéon de Alto Rendimiento del C3UPO para Permitir la
Explotacion de Nuevas Capacidades en Investigaciéon Pluridisciplinar (EQC2018-004560-
P). Ministerio de Economia y Competitividad. IP: Antonio J. Pérez Pulido (Universidad
Pablo de Olavide). 2018. 150.000 EUR.

5. Control del ensamblaje/desensamblaje del huso mit6tico y meidtico en la levadura modelo
S. pombe (BFU2016-77297-P). Ministerio de Economia y Competitividad. IP: Juan
Jiménez-Martinez (Universidad Pablo de Olavide). 2017-2019. 121.000 EUR.

6. Consolidacion del Centro de Calculo Cientifico de la UPO mediante la ampliacién y
mejora del cluster de procesadores de alta capacidad para calculo cientifico (UNPO15-
CE-3208). Ministerio de Economia y Competitividad. IP: Alejandro Cuetos-Menéndez
(Universidad Pablo de Olavide). 2017. 200.000 EUR.

7. Estudio gendémico y protedmico de una cepa probidtica de Lactobacillus pentosus aislada
de aceitunas alorefia fermentadas (UJA2014/07/02). IP: Hikmate Abriouel Hayani
(Universidad de Jaén). 2015-2017. 12.943 EUR.

8. Adquisicion de un Cluster de Procesadores de Alta Capacidad para Calculo Cientifico
(UNPO13-1E-2176). Ministerio de Economia y Competitividad. IP: Damien Devos
(Universidad Pablo de Olavide). 2016. 100.000 EUR.

9. La salida de mitosis en la levadura de fision S. pombe. Ultimos pasos de control del ciclo
celular eucarionte (BFU2013-46923-P). Ministerio de Economia y Competitividad. IP: Juan
Jiménez-Martinez (Universidad Pablo de Olavide). 2014-2016. 169.400 EUR.

10. Coordinacién de la determinacién y crecimiento durante el desarrollo del ojo de
Drosophila (BFU2009-07044). Ministerio de Ciencia y Tecnologia. IP: Fernando Casares
(Centro Andaluz de Biologia del Desarrollo-CSIC-UPO-JA). 2009-2012. 254.100 EUR.

C.3. Contratos, méritos tecnolégicos o de transferencia

1. “Generacion de graficos acelerometros de datos de 10 individuos, que representen el
comportamiento motriz de los cerdos para el estudio comparativo de los individuos
enfermos y sanos”. Contrato 83 con empresa PigCHAMP Europa. IP: Antonio J. Pérez
Pulido. 2014. 3.025 EUR.

2. “Generacion de graficos que representen el comportamiento motriz de la ganaderia
porcina para el estudio comparativo entre individuos”. Contrato 83 con empresa
PigCHAMP Europa. IP: Antonio J. Pérez Pulido. 2013-2014. 471,07 EUR.

C.4. Patentes
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C.5,C.6,C.7...
C.5. Direccién de 52 estudiantes en Trabajos fin de master y Trabajos fin de grado, 2 tesis
tutorizadas, 2 dirigidas y 2 en curso.

C.5.1. Tesis doctoral: Pablo Mier Mufioz. Desarrollo de herramientas y protocolos
bioinformaticos para la blsqueda de proteinas ortdlogas y su aplicacién en analisis
evolutivos. Director: Antonio J. Pérez Pulido. Fecha de defensa: 04/11/2014. Nota obtenida:
Sobresaliente, Cum laude. 4 articulos publicados.

C.5.2. Tesis doctoral: Carlos Sanchez Casimiro-Soriguer. Analisis estructural y funcional
de genomas completos basado en la conservacién evolutiva de secuencia. Directores:
Antonio J. Pérez Pulido y Juan Jiménez Martinez. Fecha estimada de defensa: 2020. 3
articulos publicados.

C.5.3. Tesis doctoral: Eugenio Mangas Tena. Caracterizacion masiva de proteomas
bacterianos mediante el uso de reglas asociativas aplicadas sobre anotaciones funcionales.
Directores: Antonio J. Pérez Pulido y Federico Divina. Fecha estimada de defensa: 2021.

C.5.4. Tesis doctoral: Alejandro Valle Rubio. Mejora de la anotacién estructural de
genomas usando alineamientos de baja puntuacién, incluyendo la anotacién funcional de
secuencias CRISPR en procariotas y smallORF en eucariotas. Directores: Antonio J. Pérez
Pulido y Juan Jiménez. Fecha estimada de defensa: 2022.

C.6. Investigador responsable de técnicos de apoyo a la investigacion contratados por el
Plan de Empleo Juvenil de la Junta de Andalucia y por el del Ministerio de Economia,
Industria y Competitividad: Cristinal Moral Ter6n (mayo 2021-mayo 2023); Alejandro Rubio
Valle (septiembre 2017-octubre 2018); Alvaro Centron Broko (junio 2017-julio 2018); Sofia
Moreno Ofate (octubre 2017-abril 2018); Juan Manuel Terron Garcia (abril 2017-octubre
2018).

C.7. Ayuda P.P. 2019 Ayudas Acciones Especiales de la Universidad Pablo de Olavide.
18.117 € para contratacion de técnico de apoyo a la investigacion.

C.8. Direccién del Centro de Calculo Cientifico de la UPO (C3UPO).

C.9. Direccién del master oficial de Biotecnologia Sanitaria y del Master Propio de Analisis
Bioinformatico Avanzado de la UPO.

C.10. Editor de la revista Biosaia de Biotecnologia
(https://lwww.upo.es/revistas/index.php/biosaia/). ISSN: 2254-3821.



https://www.upo.es/revistas/index.php/biosaia/

