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> Descripcién
La invencion consiste en un sistema para clonar ADN y facilitar la expresién de genes que no se

expresan por ellos mismos, en las bacterias que albergan la biblioteca metagenémica, lo que
maximiza la deteccién de las funciones que antes quedaban sin identificarse.

> Necesidad o problema que resuelve

Las bibliotecas metagendmicas almacenan ADN de bacterias que se encuentran en un ambiente
determinado y permiten el andlisis de funciones codificadas en sus genomas independientemente
del cultivo de esas bacterias, obviando asi las dificultades encontradas en el cultivo en laborato-
rio de determinados microorganismos. No obstante, estas librerias tienen la limitacion de que la
mayor parte de los genes no se expresan en cualquier bacteria huésped particular seleccionada
para la clonacion, y sus funciones permanecen silenciadas y sin detectar. La presente invencion
maximiza las posibilidades de expresar cualquier gen presente en la biblioteca metagené-
mica, y la deteccidn de las funciones que codifican.

La patente facilita descubrir nuevas proteinas con funciones conocidas, nuevas proteinas
con funciones novedosas, proteinas conocidas con funciones unicas y productos natu-
rales novedosos que tienen actividades utiles en la medicina, agricultura o industria. Por
ejemplo esta patente podria aplicarse para detectar funciones en Biocatalisis.

La informacion que proporcionan las librerias metagendmicas y el potencial de esta patente enri-
quece el conocimiento y las aplicaciones practicas en campos como la industria, la inves-
tigacion terapéutica o el medio ambiente.

> Aspectos Innovadores/Ventajas competitivas

Se trata de un sistema de expresion que ofrece la posibilidad de identificar genes de interés que
no se expresan por ellos mismos en las bacterias que albergan la biblioteca metagendmica,
permitiendo asi la deteccion de las funciones que codifican, que de lo contrario permanece-
rian silenciadas.

La invencion da como resultado un mayor numero de clones metagenédmicos que presentan
una funcién concreta de interés para una biblioteca metagenémica dada.

Se amplia el potencial de la Metagenémica (campo de la Microbiologia en el que se persigue
obtener secuencias del genoma de los diferentes microorganismos, bacterias en este caso, que
componen una comunidad, extrayendo y analizando su ADN de forma global).

> Tipos de empresas interesadas

Unidades/Centros de investigacion
Empresas biotecnoldgicas

Empresas que hacen |+D,
vectores de clonacion,

terapia génica, etc.




